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Thalassemia: defekt hemoglobin.
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Mut CRISPR-Cas9
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Hogre effektivitet

Fortfarande mosaika forandringar
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Fig. 1: Long-range PCR analysis for detection of large deletions in
individual blastomeres of mosaic and M-phase-injected human
embryos.
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* Tekniska utmaningar kvarstar

— Effektivitet
— Mosaika férandringar
— Risk for odnskade forandringar









November 2018, He Jiankui har genomfort forsok
att forandra CCR5 genen hos tva barn

Saknar tillstand att genomfora studien

Vetenskapligt mycket oklart hur barnen kommer fa
fordel av forandringen, forhindra HIV-infektion

Bortser fran riskerna for barnen



